Estado da Paraiba
Assembleia Legislativa
Casa de Epitacio Pessoa
Gabinete da Deputada Cida Ramos

REQUERIMENTO N° 8.878 12020

Senhor Presidente,

Requeiro a Vossa Exceléncia, na forma regimental e
apos ouvido o Plenéario, que esta Casa aprove Mocao de Aplausos aos
Docentes: Profa. Joelma de Souza, Prof. Renato Oliveira, Profa. Priscilla Anne,
Prof. Lucio Castellano e a Profa. Ana Isabel Fernandes, da Universidade
Federal da Paraiba, por estarem desenvolvendo pesquisas para o
desenvolvimento de uma vacina contra o novo coronavirus (covid-19).

JUSTIFICATIVA

Um grupo de pesquisadores da Universidade Federal da Paraiba
(UFPB) pretende desenvolver uma vacina contra o novo coronavirus (Covid-
19), 0 SARS-CoV-2, a partir da identificacdo das sequéncias de proteinas virais
gue conseguem induzir uma resposta imunologica protetora.

Para isso, serdo usadas simulacbes por meétodos computacionais
avancados. O projeto é coordenado pela professora Joelma Souza, do
Laboratério de Imunologia do Departamento de Fisiologia e Patologia, no
Centro de Ciéncias da Saude, no campus I, em Jodo Pessoa.

O estudo foi aprovado no ambito do edital da Fundacdo de Apoio a
Pesquisa do Estado da Paraiba (Fapesq) e envolve oito pesquisadores e trés
estudantes, sendo um de pos-graduacao e dois de graduacao.



Identificando quais sdo as sequéncias das proteinas virais que
conseguem induzir uma resposta imunoldgica protetora, os pesquisadores
desejam sintetizar uma vacina composta apenas por essas sequéncias.

Ou seja, o intuito do estudo é identificar, através de uma simulagéo
computacional (in silico), epitopos a partir das proteinas estruturais e nao
estruturais que compdem o novo coronavirus, o SARS-CoV-2, capazes de
estimular as células T e B para construcdo de uma vacina baseada em
epitopos multiplos. As células T e B séo linfécitos, responsaveis pela resposta
imune e pela defesa do corpo.

O mapeamento proposto pretende usar técnicas de imunoinforméatica.
Métodos in silico correspondem a métodos computacionais que utilizam
algoritmos em que séo colocados a sequéncia do genoma do virus e alguns
parametros imunol6gicos como receptores de células imunes (Células B e T).

Neste caso, segundo explica a coordenadora do projeto Joelma Souza,
0 servidor consegue prever que tipo de interacdo ocorrera entre as proteinas
do virus e os receptores celulares. “Portanto, o objetivo é prever, por métodos
computacionais avancados, 0S epitopos virais que geram a resposta imune
protetora”, explica a pesquisadora.

Estudos que integram bioinformatica frente a imunizacédo levaram ao
desenvolvimento de vacinas eficazes contra tumores e outras doencas
parasitarias. “Nosso grupo ja estava desenvolvendo essa abordagem
metodoldgica para outros patdégenos, mas diante da pandemia da Covid-19,
decidimos adequar a pesquisa para o SARS-CoV-2, recebendo apoio dos
nossos colaboradores do Instituto Nacional de Ciéncia e Tecnologia em
Terandstica e Nanotecnologia (INCT — TeraNano)”, conta Joelma Souza.



Nesse sentido, em face da importancia da pesquisa, inserindo a UFPB
em um cenario mundial, solicitamos o apoio de todos os parlamentares dessa
Casa Legislativa, para aprovacao da referida propositura no plenario.

Sala das Sessofes, em 12 de maio de 2020.
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